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1. Informacje podstawowe

Cykl ksztatcenia (nabor)
2023/24

Kod przedmiotu
06Z0S.DI4C.1025.23

Jezyki wyktadowe

Wydziat Hodowli i Biologii Zwierzat polski

Poziom studiow

drugiego stopnia (mgr inz.)

Profil studiow
Profil ogdlnoakademicki

Forma studiow
studia stacjonarne

Obligatoryjnos¢
Obowigzkowy

Blok zajeciowy
Przedmioty kierunkowe

Wymagania wstepne Brak
Przedmioty Brak
wprowadzajace
Koordynator Beata Sitkowska
Okres Forma i godziny zajec
Semestr 3 * Wykfad: 15, Zaliczenie na ocene
* Cwiczenia laboratoryjne: 30, Zaliczenie na ocene
2. Efekty uczenia sie dla przedmiotu
Odniesienie
Kod Opis efektdw uczenia sie do kierunkowych
efektow uczenia sie
Wiedza:
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Liczba
punktéw ECTS
3

Odniesienie
do charakterystyk
PRK
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Odniesienie Odniesienie

Kod Opis efektéw uczenia sie do kierunkowych do charakterystyk
efektow uczenia sie PRK
w1 Zna zagadnienia z zakresu znajomosci i pracy Z0_02_K wo1l P7S_WG P7S_WG _inz
w bioinformatycznych bazach danych.
w2 Zna zagadnienia analizy bioinformatycznej Z0_02_K W02 P7S_WG P7S_WG_inz
i wykorzystywane jej w hodowli zwierzat
gospodarskich.

Umiejetnosci:

ul Potrafi wybra¢ odpowiednie narzedzia dostepne Z0_02 K U01 P7S_UW P7S_UW_inz
w biologicznych bazach danych stuzace interpretacji
genetycznych danych odnosnie zwierzat hodowlanych.

Kompetencje spoteczne:

K1 Jest gotéw do podjecia pracy zawodowe;j Z0_02_K K03 P7S_KR
z uwzglednieniem osiggniec i mozliwosci jakie dane
nowa wiedza pochodzaca z biologicznych
i bioinformatycznych baz danych.

3. Tresci programowe

Efekty uczenia sie dla

Lp. Tresci programowe Formy zajec przedmiotu

1. Wprowadzenie i podstawowe pojecia z bioinformatyki. | Wyktad W1, K1
Historia bioinformatyki. Biologiczne bazy danych.
Zasoby NCBI. Zawartos¢ bazy danych GENBANK. Baza
Ensembl.

2. Dopasowanie sekwenc;ji biologicznych. Poszukiwanie Wyktad W1, W2, U1, K1
podobienstwa w bazach danych. Tworzenie i analiza
zestawien dopasowanych sekwencji biatek. Metody
przewidywania wykorzystujace sekwencje biatek.

3. Wprowadzenie do filogenetyki. Metody analiz Wyktad W2, U1, K1
filogenetycznych.

4. Biomedyczne i biologiczne bazy danych. Zapoznanie z | Cwiczenia laboratoryjne | W1, W2, U1, K1
baza NCBI. Narzedzia dostepne w bazie NCBI. Model
danych Ensembl. Wykorzystanie narzedzia BIOMART.
Wyszukiwanie informacji za pomocg narzedzia
VARIATION. Wykorzystanie informacji z
bioinformatycznych baz danych i mozliwosci ich
zastosowania w hodowli zwierzat.

5. Przeszukiwanie baz QTL zwierzat gospodarskich. Cwiczenia laboratoryjne | W2, U1, K1
Dopasowanie sekwencji biologicznych. Przeszukiwanie
baz danych. Tworzenie i analiza zestawien
dopasowanych sekwenc;ji.

6. Konstruowanie i analiza drzew filogenetycznych. Cwiczenia laboratoryjne | W1, W2, U1, K1

4. Metody prowadzenia zajeé, weryfikacji efektow uczenia sie i warunki zaliczenia

Forma zaje¢
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Wyktad

Cwiczenia laboratoryjne

Efekt
uczenia
sie dla
przedmiot
u

W1
w2
ul

K1
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Metody prowadzenia zajec:

Wyktad, Dyskusja

Metody (sposoby) weryfikacji: Udziat:
Kolokwium 100%
Warunki zaliczenia przedmiotu:

Student musi uzyskac ocene pozytywna z dwdch kolokwidw - co najmniej 51%
punktéw potwierdzajacych osiggniecie efektéw uczenia, w przypadku uzyskania
mniejszej niz 51% puli punktéw - student/tka ma dwie poprawy.

Sposdb obliczania oceny koncowej:

Ocena koncowa zostanie wyliczona na podstawie Sredniej arytmetycznej z ocen
czastkowych uzyskanych z kolokwiéw (§22 Regulaminu Studiéw PBS)

Zasady i warunki zaliczen poprawkowych zgodnie z Regulaminem Studiéw PBS

Metody prowadzenia zajec:

Cwiczenia przy stanowisku komputerowym

Metody (sposoby) weryfikacji: Udziat:
Kolokwium 100%
Warunki zaliczenia przedmiotu:

Student musi uzyskac ocene pozytywna z dwéch kolokwiéw - co najmniej 51%
punktéw potwierdzajgcych osiggniecie efektéw uczenia, w przypadku uzyskania
mniejszej niz 51% puli punktéw - student/tka ma dwie poprawy.

Sposob obliczania oceny kohcowe;:

Ocena koncowa zostanie wyliczona na podstawie Sredniej arytmetycznej z ocen
czastkowych uzyskanych z kolokwiéw (§22 Regulaminu Studiéw PBS)

Zasady i warunki zaliczeh poprawkowych zgodnie z Regulaminem Studiéw PBS

Metody (sposoby) weryfikacji

Kolokwium
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5. Literatura
Literatura podstawowa

1. Baxevanis A.D. (red.), Ouellette B.F.F. (red.), 2005. Bioinformatyka. Podrecznik do analizy gendw i biatek, PWN
2. Xiong J.J., 2010. Podstawy bioinformatyki, WUW
3. Higgs P.W., Attwood T.K., 2008. Bioinformatyka i ewolucja molekularna, PWN

Literatura uzupetniajaca

1. Materiaty edukacyjne na stronach internetowych: http://www.ncbi.nlm.nih.gov oraz http.ebi.ac.uk

2. Pevsner . (red.), 2015. Bioinformatics and Functional Genomics. UK, Wiley-Blackwell.

3. Sitkowska B., Kolenda M., 2020. Bioinformatyczne bazy danych w zréwnowazonej intensyfikacji hodowli bydta
mlecznego. Rozdziat w: Zastosowanie wspdtczesnych metod doskonalenia bydta i zarzadzania stadem w kontekscie
ilosci i jakosci pozyskiwanych produktéw, 2-32. Wydawnictwo UR w Krakowie, ISBN 978-83-66602-02-1

6. Naktad pracy studenta - bilans godzin i punktéw ECTS

Obciagzenie
Aktywnos¢ studenta studenta
Liczba godzin

Zajecia prowadzone

z bezposrednim udziatem Wyktad 15

nauczyciela akademickiego

:rijrg\jvnand);cahc;csgt)zajecia Cwiczenia laboratoryjne 30
Konsultacje 5
Przygotowanie do zajec 5

Praca wtasna studenta Studiowanie literatury 5
Przygotowanie do egzaminu 10
Przygotowanie do zaliczenia 5

taczny nakiad pracy studenta 75

Liczba punktéw ECTS 3

* Godzina (dydaktyczna) oznacza 45 minut
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