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1. Informacje podstawowe

Cykl ksztatcenia (nabor)
2025/26

Kod przedmiotu
04BI0S.DI1.1025.25

Jezyki wyktadowe
polski

Obligatoryjnos¢
Obowigzkowy

Blok zajeciowy
Przedmioty podstawowe

brak wymagan

Przedmioty Brak przedmiotéw wprowadzajacych
wprowadzajace
Koordynator Monika Rewers
Okres Forma zaliczenia
Semestr 1 Egzamin

Forma prowadzenia i godziny zajec

Wykfad: 15

Cwiczenia laboratoryjne: 20

2. Efekty uczenia sie dla przedmiotu
Odniesienie

Kod Opis efektéw uczenia sie do kierunkowych

efektéw uczenia sie
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Kod

Wiedza:
W1

W2

Odniesienie
Opis efektow uczenia sie do kierunkowych
efektow uczenia sie

Zna i rozumie zagadnienia w zakresie bioinformatyki BIO_02_K W02
na poziomie pozwalajacym na wyszukiwanie informacji

potrzebnych do analiz biotechnologicznych i z zakresu

diagnostyki molekularnej.

Zna zaawansowane narzedzia badawcze, w tym BIO_02 K W05
bioinformatyczne, stosowane w biotechnologii
na poziomie molekularnym.

Umiejetnosci:

ul

u2

Potrafi wyszukiwa¢, analizowac i twérczo BIO_02_K U01,
wykorzystywac informacje pochodzace z réznych BIO_02 K U03
Zrédet biologicznych i bioinformatycznych baz danych

w praktyce biotechnologiczne;.

Potrafi zastosowa¢ odpowiednie technologie BIO_02_K U12
informatyczne w zakresie pozyskiwania
i przetwarzania informacji z zakresu biotechnologii.

Kompetencje spoteczne:

K1

K2

Lp.

Jest gotéw do uczenia sie przez cate zycie BIO_02 K K01
i podnoszenia kompetencji swoich i innych oséb
w zakresie bioinformatyki i biotechnologii.

Jest aktywny i kreatywny w planowaniu i wdrazaniu BIO_02_K K09
nowych rozwigzanh z zakresu bioinformatyki
i biotechnologii.

3. Tresci programowe

Tresci programowe Formy zajec

Jezyki programowania i narzedzia wykorzystywane w Wyktad
bioinformatyce. Rodzaje baz danych. Zasoby i

mozliwosci baz danych: NCBI i EMBL-EBI. Pobieranie i
wykorzystanie informacji z biologicznych baz danych.

Ewolucja genoméw. Poréwnywanie sekwencji

nukleotydowych. Biologia systeméw. Machine learning

i wykorzystanie sztucznej inteligencji w biotechnologii.
Wykorzystanie bioinformatyki w badaniach

biologicznych.

Wyszukiwanie informacji w biologicznych bazach Cwiczenia laboratoryjne
danych i w bazach statystycznych (FAOSTAT, GUS).
Model danych NCBI, DDBJ i EMBL-EBI. Przeszukiwanie i
pobieranie informacji z biologicznych baz danych.
Specjalistyczne bazy danych biologicznych.
Projektowanie starteréw do reakcji PCR. Bazy
wykorzystywane w barkodingu i epigenetyce.
Dopasowanie sekwencji nukleotydowych. Tworzenie i
analiza zestawien dopasowanych sekwencji
nukleotydowych. Ocena wiarygodnosci i interpretacja
otrzymanych wynikéw. Podstawy projektowania w
jezyku Python.
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4. Metody prowadzenia zaje¢, weryfikacji efektow uczenia sie i warunki zaliczenia

Forma zajed

Wyktad

Cwiczenia laboratoryjne

Metody prowadzenia zajec:

Wyktad, Dyskusja

Metody (sposoby) weryfikacji: Udziat:
Egzamin pisemny 100%
Warunki zaliczenia przedmiotu:

Uzyskanie co najmniej 51% punktéw potwierdzajgcych osiggniecie kazdego z
efektéw uczenia.

Metody prowadzenia zajec:

Cwiczenia laboratoryjne

Metody (sposoby) weryfikacji: Udziat:
Zaliczenie pisemne 100%
Warunki zaliczenia przedmiotu:

Dwa zaliczenia pisemne w ciggu semestru. Uzyskanie co najmniej 51% punktéw
potwierdzajgcych osiggniecie kazdego z efektdw uczenia.

Efekt

uczenia Metody (sposoby) weryfikacji

sie dla

przedmiot S . .
U Egzamin pisemny Zaliczenie pisemne
W1 X X
W2 X X
Ul X
u2 X
K1 X X
K2 X

Literatura podstawowa

5. Literatura

1. Baxevanis A.D. (red.), Ouellette B.F.F. (red.), 2005. Bioinformatyka. Podrecznik do analizy gendéw i biatek, PWN
2. Xiong J.J., 2009. Podstawy bioinformatyki, WUW
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Literatura uzupetniajaca

1. Materiaty edukacyjne na stronach internetowych: http://www.ncbi.nlm.nih.gov oraz http.ebi.ac.uk
2. Pevsner ). (red.), 2015. Bioinformatics and Functional Genomics. UK, Wiley-Blackwell

Wygenerowano: 2025-10-22 05:20

3/4



6. Naktad pracy studenta - bilans godzin i punktéw ECTS

Aktywnos¢ studenta

Zajecia prowadzone

z bezposrednim udziatem
nauczyciela akademickiego
lub innych os6b
prowadzacych zajecia

Wyktad

Cwiczenia laboratoryjne

Konsultacje
Przygotowanie do zajec
Praca wtasna studenta Studiowanie literatury
Przygotowanie do zaliczenia
Przygotowanie do egzaminu
taczny nakiad pracy studenta
Liczba punktéow ECTS

* Godzina (dydaktyczna) oznacza 45 minut
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Obcigzenie
studenta
Liczba godzin

15

20

10
10
10
15
85

474



